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Online resource 2. Cross amplification and amplicon size ranges for 15 EST-SSR markers across 19 species of Fraxinus.  
Species N Fp6985 Fp12353 Fp12378 Fp14665 Fp17710 Fp18437 Fp18810 Fp19299 
F. americanaa 8 156-178(12)b 224-243(5) 169-202(12) 262-291(9) 289-317(7) 306-329(9) 318-326(5) 219-223(3) 
F. caroliniana 2 162-174(4) 239-243(2) 177-183(2) 287-291(2) 308-313(3) 311-321(4) 318-322(3) 223-225(2) 
F. pennsylvanica 187 154-180(25) 223-247(6) 166-208(21) 262-299(20) 289-317(15) 309-329(13) 314-338(15) 217-233(6) 
F. spaethiana 1 167-173(2) 239(1) 182(1) 278(1) 305-308(2) 309(1) -c 219(1) 
F. velutina 12 163-177(8) 239-247(3) 180-198(8) 275-303(6) 307-317(5) 309-330(8) 318-330(5) 217-223(4) 

F. angustifoliad 12 163-182(11) 237-247(5) 158-196(6) 255-303(7) - 305-319(7) 318-329(6) 217-235(4) 
F. excelsior 14 - 218-243(6) 166-196(4) 260-297(6) - 302-321(4) - 218-225(3) 
F. mandshurica 20 155-178(12) 223-243(6) 158-196(4) 265-285(5) - 298-322(8) - 203-229(7) 
F. nigra 10 148-177(11) 224-243(4) 175-182(4) 256-291(7) - - - 211-232(12) 
F. platypoda 5 163-173(4) 238-243(3) 169-177(3) 267-303(7) - 309-322(5) - 217-242(6) 

F. aspertisquamiferae 10 161-177(9) 223-252(5) 158-198(7) 257-293(7) - 302-335(7) - 220-243(11) 
F. bungeana 1 164-170(2) - 169-177(2) 256(1) - 316-330(2) - 226(1) 
F. chinensis 1 160-171(2) - 158-176(2) 303(1) - - - 217-228(2) 
F. insularis 11 160-170(7) 228-247(4) 176-198(8) 264-287(7) - - - 214-228(5) 
F. longicuspis 9 160-178(8) 224-243(2) 173-198(8) 260-282(7) - 315-327(5) - 220-235(7) 
F. ornus 12 157-184(10) 222-247(5) 158-196(7) 268-293(9) - 315-316(2) - 217-235(8) 
F. paxiana 15 159-177(8) 227-247(4) 149-186(7) 257-285(8) - 316-317(2) - 217-230(7) 
F. sieboldiana 1 166-171(2) 239-243(2) - 278-281(2) - 313(1) - 223(1) 
F. stylosa 10 156-187(10) 228-243(3) 166-198(9) 265-282(7) - 312-325(5) - 217-228(10) 
aBox 1: Fraxinus section Melioides. bNumbers represent the range of allele sizes in bp, numbers in parentheses represent total number of alleles. c< 30% of 
samples produced amplicons. dBox 2: Fraxinus section Fraxinus. eBox 3: Fraxinus section Ornus. 
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Online Resource 2. Cont. 

Species Fp19681 Fp20239 Fp20456 Fp21064 Fp21068 Fp81073 Fp104136 
Total 
Amplified 

Total 
Polymorphic 

F. americanaa 210-230(8)b 294-312(5)1 170-191(6) 222-240(7) 236-270(6) 143-175(10) 154-165(6) 15 15 
F. caroliniana 211-222(2) 299-304(3) 175-176(2) 234-241(2) 237-266(3) 143-165(3) 152-154(2) 15 15 
F. pennsylvanica 209-222(12) 292-314(10) 170-196(8) 222-243(10) 236-270(12) 133-170(16) 152-164(8) 15 15 
F. spaethiana 211-215(2) 294(1) 189(1) 231-234(2) 291(1) 155(1) 160-162(2) 14 5 

F. velutina 213-219(4) 293-314(6) 174-191(7) 222-234(4) 260-266(4) 150-175(6) 152-162(5) 15 15 

F. angustifoliad 210-215(3) 294(1) 175-191(5) 229-243(4) 224-281(9) 146-175(13) 154-164(6) 14 13 
F. excelsior 209-222(4) 294(1) 179-191(4) 234-241(2) 232-282(8) -c 154-164(5) 11 10 
F. mandshurica - 286-317(4) 175-193(11) 222-240(7) 236-278(11) 160-171(4) 154-157(2) 12 12 
F. nigra - 294-302(3) 170-190(6) 222-237(5) 236-278(10) - 153-161(7) 10 10 
F. platypoda 210-220(6) 283-304(6) 175-192(2) 222-234(3) 263-278(4) 142-160(3) 154-162(2) 13 13 

F. aspertisquamiferae 202-211(2) 294(1) 176-179(4) 222-231(3) 259-279(6) 150-171(8) 154-160(4) 13 12 
F. bungeana 201-215(2) 294(1) 183-184(2) 228(1) 280(1) 146-150(2) 157(1) 12 6 
F. chinensis 202-215(2) 294(1) 187(1) 228(1) 278(1) - 154-157(2) 10 5 
F. insularis 202-215(4) 290-299(4) 170-187(5) 225-234(4) 258-281(6) 133-175(9) 152-157(4) 12 12 
F. longicuspis 200-213(3) 294(1) 179-185(3) 228-237(4) 258-279(5) 145-171(4) 152-164(5) 13 12 
F. ornus - 294(1) 175-197(11) 228-234(3) 265-282(8) - 151-157(5) 11 10 
F. paxiana 211-215(3) 294(1) 176-189(5) 231-234(2) 232-280(6) 142-171(7) 152-164(7) 13 12 
F. sieboldiana - 294(1) 183(1) 228(1) 260(1) - 160(1) 10 3 
F. stylosa - 286-297(4) 177-187(6) 222-234(5) 258-280(7) - 147-162(7) 11 11 
aBox 1: Fraxinus section Melioides. bNumbers represent the range of allele sizes in bp, numbers in parentheses represent total number of alleles. c< 30% of 
samples produced amplicons. dBox 2: Fraxinus section Fraxinus. eBox 3: Fraxinus section Ornus. 


